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INTRODUCAO RESULTADOS

O amadurecimento de frutos em tomateiro Figura 1. Regulagdo Pés-Transcricional do Amadurecimento por miRNAs em Solanum lycopersicum
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Figura 1. Regulagcao pos-transcricional do amadurecimento por miRNAs em Solanum lycopersicum. A. Interacao
miRNA-alvo e estabilidade termodinamica, demonstrando o pareamento e os valores de MFE para os complexos
mMiR156/SPL e miR164/NAC. B. Rede regulatoria e enriquecimento funcional (GO), evidenciando a integragcao dos
MiRNAs nos processos biologicos de sinalizacdo hormonal e modificacido da parede celular.

etileno e a degradacao da parede celular.
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