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Método da Silhueta - UPGMA
I N I I 2 O D U QAO Maior valor indica melhor numero de grupos
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O feijao-vagem € uma hortalica com
Importancia socioeconomica, cultivada
em todo o territério Dbrasileiro.
Tradicionalmente, cultivada por
pegquenos produtores. Por Isso,
conhecer a diversidade geneética de
acessos conservados em Bancos de

Largura média da silhueta
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fundamental para programas de Namero de grupos (K
melhoramento, conservacao € USO
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METODOLOGIA

« Avaliar a diversidade molecular entre
14 acessos,;

12 Iniciadores SSR (BMd-20, BM189,
BM213, IFRTO2, IFRT03, PEVESTO00S,
PEVESTO17, PEVEST030, PvMO02,
PvMO03, SSR-IAC10, SSR-IAC22);

« Software R: matriz de distancia de
Jaccard, agrupamento por UPGMA,

nidmero ideal de grupo do Método da
Silhueta. Os 12 marcadores SSR foram

eficientes para detectar variabilidade
RESULTADOS genética molecular entre oS acessos
de feljao-vagem da colecao da EEI.
Uma vez que, a formacao de cinco
grupos geneéticos distintos (com
correlacao cofenética de 0,9258)
sugere a existéncia de materials
promissores para uso em programas
de melhoramento.
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