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INTRODUCAO RESULTADOS

A familia génica STP (Sugar Transport Proteins) codifica
transportadores de acucares essenciais para o
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Posicao (Mb)
)
L
\
\

4 ° 7 ° 4 ° S 4 Comprimento do CDS: hydr?l.ase ()_(:H)~
e um Dbiotréfico obrigatério que depende do N - Funcos Mg s
. . . A . e B de hemiceluloses (xiloglucanas).
metabolismo do hospedeiro para a sua sobrevivéencia.
[ ~y V 4 ° -
A - h d | LEGENDA : . Abreviagoes : : AR
I n te ra g a O p a tO g e n O O S p e , e I r O e n VO Ve Simbolos Tipos de Interagdo STP: Sugar Transport Protein cNO‘:Itsatrtﬁc;:C:;fnel:;;eerZﬁoe:?ééncias
re p rO g ra m a (;a O d O t ra n S p O rte d e a g U Ca re S I} S e n d O O S C] Dominio MFS_STP (cd17361) — L"ffi?fﬁfﬁ;‘;ﬁﬂi ;:s;;;iadaa 24;: gg:; F;:::::‘ZLSUPerfamﬂy - ?rz :::;f:z fzéﬁfﬁfﬁf ngzcl):;(g;essao,
. . . S— gl nio Canierizads Interagdo funcional associada a . GT: Glicosiltransferase ! in.tz.egr:?\d.as idadios Cponivey pdra
transportadores STP potenciais alvos ou mediadores T el | XIS Exdcanghosiotiolse 15
) E L Halacko de localizacio Mb=A Megabazes " Fonte: STRING v11.5; NCBI;
. . ’ ! s . aa: Aminoacidos : :
desse processo. A analise integrada por abordagens in —rwptems | et Do
_

silico (pressao seletiva, estrutura, expressao) e

: : ~ ~ Figura 1. Caracterizacao genomica e interatoma de VWSTP13 em Vitis
INteratoma permlte compreender d evolugao, fungao e

vinifera. A. Mapeamento fisico no cromossomo 13 e estrutura de dominios

rede de interacoes dos genes STP, contribuindo para da proteina STP13. B. Rede de interacdo proteina-proteina evidenciando a
0 entendimento de mecanismos de resisténcia e para coordenacao entre o transporte de acucares e a remodelacao da parede
estratégias de melhoramento da videira. celular.

METODOLOGIA CONCLUSAO

A analise in silico e a elucidacao do interatoma de
VVSTP13 revelam uma coordenacao intrinseca entre o
transporte de acucares e a remodelacao da parede
celular na resposta de defesa da videira contra
Plasmopara viticola. A compreensao desses
mecanismos moleculares fornece subsidios valiosos
para o0 melhoramento genético, permitindo a
identificacao de alelos promissores para aumentar a
resiliéencia da cultura. Tais avancos promovem uma
viticultura mais sustentavel, reduzindo a dependéncia
de fungicidas e mitigando os impactos das mudancas
climaticas.

A prospeccao dos genes da familia STP (Sugar
Transport Proteins) foi realizada no genoma de
referéncia de Vitis vinifera (PN40024 12X.v2) atraves
de buscas nos bancos de dados NCBI e UniProt. A
identificacao dos dominios funcionais foi conduzida
via Pfam (dominio MFS_STP, cd17361), seguida de
analise filogenética para avaliar a conservacao e
expansao das subfamilias. A predicao do interatoma
proteico para o gene VVSTP13 (ID NCBI: 100260146) foi
executada utilizando a plataforma STRING-db,
integrando evidéncias de coexpressao, transferéncia
genica e homologia.
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